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 معاونت آموزشي

 يمركز مطالعات و توسعه آموزش علوم پزشک

 يآموزش یزیربرنامه واحد

 «دوره طرح»طراحی  چارچوب
 درس:اطلاعات 

 5040-5041اول نیم سال:                                                پاتوبیولوژی گروه آموزشي ارایه دهنده درس:

 مقدماتیبیوانفورماتیک  درس: عنوان

  كد درس:

 عملي:                                5+5عملي:  -نظری  نظری:                 2 :1واحدو تعداد نوع 

 دکتر محمدرضا پورمندنام مسؤول درس: 

 و دکتر نرجس نوری گودرزی دکتر محمدرضا پورمندمدرسان:  مدرس/ 

 -: زمان/ همنیازپیش

 شناسی پزشکی، کارشناسی ارشدمیکروب  تحصیلي:و مقطع رشته 

 :درس مسؤول اطلاعات

 استاد رتبه علمي:

 میکروب شناسی بالینی رشته تخصصي:

 دانشکده بهداشت، گروه پاتوبیولوژی محل كار:

  02233424و   42521552124 تلفن تماس:

  mpourmand@tums.ac.irالکترونیک:پست نشاني 

                                                           

 واحد عملي( 1واحد نظری،  2عملي به تفکیک تعداد واحدهای مصوب. )مثال:  -نظرینظری، عملي و یا مشتمل بر: 1 
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 : درس یکل فیتوص

ا همشخص شدن توالي و نقش ژن ها در پدیده های زیستي، تمایل به شناخت ساختار ژنبا پیشرفت علم ژنتیک و 

 . با توجه به حجمه استو به این ترتیب حجم وسیعي از اطلاعات خام به دست آمد هها افزایش یافتو محصولات آن

همچنین ابزارهایي برای  بالای این اطلاعات، پایگاه های داده به منظور دخیره سازی و طبقه بندی این داده ها و

بیولوژیکي از طریق طراحي  در مورد ساختار، عملکرد و تکامل این درس پردازش و آنالیز این داده ها طراحي شد. 

و استفاده از روش های محاسباتي عمل كرده و امکان تحلیل داده های زیستي را فراهم مي كند. تحقیقات اساسي 

 ناشي از میکروارگانیسم ها گردد. ش درک ما از سلامت انسان و بیماریدر این زمینه مي تواند باعث افزای
  

 :مندیتوان محورهای/ یکل فاهدا

پایگاه های اطلاعاتي زیستي، ژنوم میکروارگانیسم ها،  از دانشجو آشنایي و كسب مهارت دانشجویان در بکارگیری 

املي ها، ارتباط تکگویي ساختار و عملکرد محصولات ژنهای ژنومیک و مقایسه آنها، پیشها در میان تواليیافتن ژن

 بین میکروارگانیسم ها 
 

 :مندیتوانمحورهای هر / زیریاختصاص اهداف

 :ریفراگ كه روديم انتظار درس نیا انیپا از پس

  مانندژنومیک  های اطلاعاتيبا بانک زیستي از هایبازیابي دادهمهارت NCBI   باشدرا داشته. 

   قادر به طراحي و سفارش پرایمرهای مناسب با استفاده از نرم افزارGene Runner  .باشد 

 باشدرا داشته  توانایي استفاده از ابزارهای همترازی توالي. 

  افزار بیوانفورماتیکنرمبکار گیری با SnapGene  قادر به ترسیم نقشه ژنتیکي وكتورهای نوتركیب

 باشد.

  مانند های داده ها را از طریق پایگاهساختارهای اول، دوم و سوم پروتئینProtParam, PDB   و

Phyre2 بررسي كند. 

  مانند  بیوتیکيمقاومت آنتيپایگاه های داده ژن های با  مهارت كارCARD, ResFinder پیدا  را

 كند و بتواند داده های خروجي را تفسیر نماید.
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 : 5آموزشی رویکرد
 3تركیبي  حضوری X  2مجازی 

 رویکرد حضوری
  سخنراني تعاملي )پرسش و پاسخ، كوئیز، بحث گروهي و ...(  

  بحث در گروههای كوچک  

  ( PBLیادگیری مبتني بر حل مسئله ) 

  استفاده از دانشجویان در تدریس )تدریس توسط همتایان(  

 :درس میتقو

/ مدرسنام 

 مدرسان

یادگیری/  یهاتیفعال

 تکالیف دانشجو 

 جلسه مبحث عنوان سیتدر روش

 سخنرانی تعاملی NCBIمطالعه سایت  دکتر پورمند

 

آشنایی با پایگاههای داده 

 های ژنتیکی

بازیابی ژنوم های 

 میکروبی

41/44/5040 

ژنها و پروتئین  توالی یابی کارگاه گروهی تمرین عملی دکتر پورمند

 ها
52/44/5040 

پرسش کلاسی و کار  دکتر پورمند

 گروهی

همترازی توالی های  کارگاه گروهی

زیستی و انواع روش های 
BLAST 

52/44/5040 

 زیو آنال مریپرا یطراح کارگاه گروهی کار گروهی دکتر پورمند

 ها یتوال
25/44/5040 

تمرین عملی و مطالعه  دکتر پورمند

 تاکسونومی

  سخنرانی تعاملی

 

پیش بینی قطعات ژنوم و 
Taxonomy 

 
43/42/5040 

 یبا نرم افزارها ییآشنا  سخنرانی تعاملی کار گروهی دکتر پورمند

 کیوانفورماتیب
54/42/5040 

 GENEکار با نرم افزار   سخنرانی تعاملی تمرین عملی نوری دکتر

Runner 
54/42/5040 

 MLST Analysis 20/42/5040 کارگاه گروهی ارائه گروهی دکتر نوری

                                                           
1. Educational Approach 
2. Virtual Approach 

3. Blended Approach: Blended learning is an approach to education that combines online educational materials and opportunities 

for interaction online with traditional place-based classroom methods.  
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/ مدرسنام 

 مدرسان

یادگیری/  یهاتیفعال

 تکالیف دانشجو 

 جلسه مبحث عنوان سیتدر روش

 یعاتلااط یبانک ها کارگاه گروهی مطالعه فصل دکتر نوری

ساختار اول، دوم و سوم 

 پروتئین ها

45/42/5040 

  سخنرانی تعاملی تمرین عملی دکتر نوری

 

 یعاتلااط یبانک ها

ساختار اول، دوم و سوم 

 پروتئین ها

42/42/5040 

پایگاه های داده ژن های  کارگاه گروهی تمرین عملی دکتر نوری

 مقاومت آنتی بیوتیکی، 
51/42/5040 

شناسایی حضور ژن های    

مقاومت آنتی بیوتیکی با 

استفاده از توالی یابی کل 

 ژنوم

22/42/5040 

 22/42/5040 نوترکیبساخت وکتور  کارگاه گروهی ارائه گروهی دکتر پورمند

 Suicide Vectors 45/54/5040ساخت  کارگاه گروهی کار گروهی دکتر پورمند

 Tutorial 24/54/5040  سخنرانی تعاملی بحث گروهی دکتر پورمند

 :دانشجو و انتظارات از فیوظا

 در کلاس درس منظمحضور  

 در موعد مقررانجام تکالیف 

 مطالعه منابع معرفی شده

 کلاسهای برنامهمشارکت فعال در  

 دانشجو:  یابیارز روش

 ها ارائه بحث، در مشارکت ی، گروه کار : کوییزها، 04٪ تکوینی

 )تشریحی و ای چندگزینه ترکیبی سوالات( ترم پایان کتبی آزمون:  54٪ تراکمی
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